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STUDUJME
BIOINFORMATIKU

Katedra genetiky:

http://www.fns.uniba.sk/kge

Informécie pre uchadzacov: na Fakulte matematiky,

http://compbio.fmph.uniba.sk/program fyziky a informatiky

Univerzity Komenského
v Bratislave

Profil absolventov:

e porozumenie principom, flexibilita a nadhlad
v oblasti informatiky

e porozumenie principom genetiky a biochémie
o praktické programatorské zrucnosti

a skusenosti s analyzou biologickych dat

e prehlad o zakladnych problémoch
vypoctovej biolégie a o metddach ich riesenia

e schopnost’ efektivnej interdisciplinarnej
komunikacie

Mgr. Bronislava Brejova, PhD.
' Katedra informatiky FMFI UK
pracoviia M 163 ) ; o
telefén 02/60295 207 Novy Pakala’rsky Studijny program od
brejova@fmph.uniba.sk skolske,h(:) mk? 2015/2016

v spoluprdci s Prirodovedeckou

fakultou UK
Prof. RNDr. Lubomir Tomaska, DrSc.

Katedra genetiky PriF UK
pracovna B1 559

telefén 02/60296 433
tomaska@fns.uniba.sk

Uplatnenie:

e moznosti pokracovania v magisterskom
Studiu doma alebo v zahranici

(so zameranim na informatiku, genetiku,

bioinformatiku alebo iné interdisciplindrne
odbory)

e vyskumné laboratéria (doma i vo svete)
v oblastiach genetiky a molekularnej
bioldgie (programatorské a analytické
pozicie)
e firmy v oblastiach informacnych
technoldgii, Statistickej analyzy a
spracovania dat (programatorské
a analytické pozicie)

compbio.fmph.uniba.sk/program

v.2016/02




Klacové oblasti:

e Informatika: programovanie, efektivne
algoritmy, pocitacové siete, databazy

e Matematika: matematicka analyza,
diskrétna matematika, pravdepodobnost

e Biolodgia: genetika, evolu¢na a bunkova
biolégia

e Chémia: zaklady vSeobecnej a organickej
chémie, biochémia

e Bioinformatika: bioinformatické metddy,
analyza velkych dat, bakalarska praca

Studenti si navy$e v ramci vyberovych
predmetov doplnia predmety podla toho, di
sa v buducnosti planuju zamerat na bioldgiu
alebo informatiku.

ZaverecCné prace:

Bakaldrska praca je dvojsemestralny projekt,
ktory Studenti vypracuju na zvolenu tému
pod vedenim Skolitela. V Studijnom
programe bioinformatika bude moiné
programovat nové bioinformatické nastroje
alebo analyzovat biologické data v spolupraci
s odbornikmi z Prirodovedeckej fakulty,
Lekdrskej fakulty alebo zo Slovenskej

akadémie vied.

Tel.: ++421 2 602 95 111 (spojovatel)

Tel.: ++421 2 654 27 086 (Studijné oddelenie)
E-mail.: so@fmph.uniba.sk
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FMFI UK

Mlynska dolina
842 48 Bratislava
www.fmph.uniba.sk

Nas vyskum:

spolupracujeme na medzinarodnych
projektoch sekvenovania genémov (napr.
rézus makak, orangutan, panda, velryby)

Studujeme evoluciu génov a génovych
zhlukov vyznamnych pre medicinu
vytvarame nové algoritmy a softvér na

anotaciu biologickych sekvencii a
zostavovanie genomov

vypoctovymi metédami Studujeme genédmy

kvasiniek




